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ANALISI GENETICA

GPS Premium
Paziente: ID richiesta:
Sesso: Data del prelievo:
Data di nascita: Data refertazione:
Richiedente:

Polimorfismi pannello infiammatorio

Risultato

Valutazione del rischio

IL-1a (-889); IL-1b (+3954); IL-1RN (+2018)

Severa alterazione

IL-10 (-1082 G>A, -819 C>T, -592 C>A) ACC/ACC .
TNF-alpha (Tumor necrosis factor alpha -308 G>A) GG .
Polimorfismi pannello metabolismo osseo Risultato Valutazione del rischio
Taqgl VDR polymorphism (-1056 T>C) Tt
Apal VDR polymorphism (+64978 G>T) Aa
Bsml VDR polymorphism (+63980 G>A) BB .
Fokl VDR polymorphism (+30920 T>C) FF o
COLIAL1 (Pol. in the collagen typel alphal) (2046 G>T) Ss o
Pvull polymorphism estrogen (IVS1-397 T/C) pP
Xbal polymorphism estrogen (IVS1-351 A/G) XX
Polimorfismi MTHFR Risultato Valutazione del rischio
MTHFR (1298 A>C) AC
MTHFR (677C>T) cc (]
Fumo Gravidanza Menopausa
SI(20/die) NO S
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% DI ALTERAZIONE DEL METABOLISMO OSSEO
Valutazione del rischio @ = rischio alto = rischio moderato @ = assenza di rischio

Legenda valori

IL-1a (-889); IL-1b (+3954); IL-1RN (+2018)

- Nessuna alterazione.

- Bassa alterazione

- Moderata alterazione.

- Severa alterazione.

IL-10 (-1082 G>A, -819 C>T, -592 C>A)
-ATA/ATA-ATA/ACC-ACC/ACC: Bassa produzione.
-ACC/GCC-ATA/GCC: Ridotta produzione.
-GCC/GCC: Alta produzione.

TNF-alpha (Tumor necrosis factor alpha -308
G>A)

-AA-AG: Predisponente ad un maggiore livello di
infiammazione.

-GG: Normale livello di infiammazione.

Tagl VDR polymorphism (-1056 T>C)

-tt: Non associato ad una maggiore suscettibilit? di
sviluppare la malattia parodontale ed associata a
normali livelli sierici di Vitamina D.

-Tt: Maggiore suscettibilit? di sviluppare la malattia
parodontale non correlata a ridotti livelli sierici di
Vitamina D.

-TT: Maggiore suscettibilit? di sviluppare la malattia
parodontale correlata a ridotti livelli sierici di
Vitamina D, con effetti al livello del metabolismo
osseo e della risposta immunitaria.

Bibliografia:

Apal VDR polymorphism (+64978 G>T)

-AA-Aa: Predisponente a osteoporosi.

-aa: Non predisponente a osteoporosi.

Bsml VDR polymorphism (+63980 G>A)

-BB-Bb: Predisponente alla diminuzione della BMD
e ad un ridotto assorbimento di calcio intestinale.
-bb: Non predisponente alla diminuzione della BMD
e ad un ridotto assorbimento di calcio intestinale.
Fokl VDR polymorphism (+30920 T>C)

-FF-Ff: Predisponente alla diminuzione della BMD.
-ff: Non predisponente alla diminuzione della BMD.
COLIA1 (Pol. in the collagen typel alphal) (2046
G>T)

-ss-Ss: Predisponente a osteoporosi.

-SS: Non predisponente a osteoporosi.

Pvull polymorphism estrogen (IVS1-397 T/C)
-pp: Nessuna alterazione.

-pP: Moderata alterazione.

-PP: Severa alterazione.

Xbal polymorphism estrogen (IVS1-351 A/G)
-xx: Nessuna alterazione.

-xX: Moderata alterazione.

-XX: Severa alterazione.

MTHFR (1298 A>C)

-AA-AC: Nessuna alterazione.
-CC: Severa alterazione.
MTHFR (677C>T)

-CC-CT: Nessuna alterazione.
-TT: Severa alterazione.
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